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W poszukiwaniu Piastow!

1. Wstep

Nie ma chyba w Polsce cztowieka, ktéremu kwestia pochodzenia Piastow by-
laby catkowicie obojetna. Korzenie dynastii, z ktérej wywodza sie pierwsi histo-
ryczni wladcy Polski, nie od dzi$ sa tez przedmiotem goracych dyskusji w kre-
gach naukowych. Czy Piastowie to réd typowo stowianski czy moze potomkowie
Normanoéw — legendarnych wikingéw, a moze wywodza sie z Wielkich Moraw,
ktorych przedstawiciele pozostawili slady materialne wydobyte w trakcie prac
archeologicznych na terenie Wielkopolski? Istnieja na ten temat sprzeczne te-
orie, powstaja ksiazki?, ale wciaz brakuje rozstrzygajacych argumentéw, kté-
re moglyby przechyli¢ szale na ktérakolwiek strone. W obliczu braku nowych
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zrodet 1 znalezisk archeologicznych wydaje sie, ze jedynym sposobem na wyj-
§cie z impasu jest zwréocenie sie w kierunku badan genetycznych.

2. Badania genetyczne — mozliwoSci i zastosowania

Badania genetyczne sa dzi$ rutynowo stosowane w medycynie sadowej 1 co-
raz czesScie) takze w genealogii, nie kazdy jednak wie, na czym doktadnie one
polegaja. Informacja genetyczna, okreélana czesto mianem genomu, zapisana
jest w DNA (ang. deoksyribonucelic acid, pol. kwas deoksyrybonukleinowy).
Jest on chemicznym polimerem, ktérego podstawowymi elementami sktado-
wymi sa nukleotydy. Kazdy nukleotyd w DNA sktada sie z cukru deoksyrybo-
zy, reszty kwasu fosforowego oraz jednej z czterech zasad azotowych: adeni-
ny (A), cytozyny (C), guaniny (G) i tyminy (T)3. Zaréwno liczba nukleotydéw,
jak 1ich sekwencja, czyli kolejno§¢ nastepowania po sobie w tancuchu DNA, sa
charakterystyczne dla danego gatunku. Sekwencje DNA zapisuje sie symbo-
licznie w postaci ciagu liter pochodzacych od skrotéw nazw zasad azotowych.
Metody odczytywania tej sekwencji to tzw. sekwencjonowanie DNA. Genom
cztowieka jest jednym z najwiekszych genomoéw ssaczych i sktada sie z ponad
6 mld nukleotydéw, podzielonych na 46 chromosomoéw odziedziczonych po po-
Towie od kazdego z rodzicéw?. Spoéréd 23 par 22 to pary autosoméw — prak-
tycznie identycznych chromosoméw homologicznych, natomiast jedna para to
tzw. allosomy — chromosomy plci, oznaczane w skrécie X 1 Y. Obecnoéé w ge-
nomie dwéch chromosoméw X definiuje pleé¢ zenska, podczas gdy zestawienie
XY — pte¢ meska. Chromosom Y, na ktérym zapisane sa cechy meskie, przeka-
zywany jest zawsze z ojca na syna. Wszystkie chromosomy w komérkach znaj-
duja sie w jadrze komérkowym, dlatego nazywamy je rowniez genomem jadro-
wym. Oprécz genomu jadrowego w komoérkach eukariotycznych (posiadajacych
jadro, w tym komoérkach czlowieka) znajduje sie dodatkowo maty genom mito-
chondrialny. Mitochondria sa wyposazonymi we wlasny DNA organellami ko-
moérkowymi, w ktérych w wyniku oddychania komérkowego powstaja czastecz-
ki ATP stanowigce zrédto energii. U czlowieka DNA mitochondrialny (mtDNA)
sktada sie z 16,6 tys. nukleotydow, ale w przeciwienstwie do genomu jadrowe-
go wystepuje w wielu kopiach, poniewaz w kazdej komoérce jest tylko jedno ja-
dro, a mitochondriéw od kilkuset do kilku tysiecy, przy czym kazde posiada
ok. 10 kopii mtDNA?®, Ze wzgledu na fakt, iz mitochondria przekazywane sa
potomstwu (obojga ptci) wylacznie od matki, analizujac mtDNA mozemy ba-
daé pokrewienstwo i pochodzenie osobnika w linii matczynej. Podobnie anali-
zujac DNA chromosomu Y, zbadamy pokrewienstwo i pochodzenie w linii me-
skiej. Badania genetyczne opieraja sie na aksjomacie, ze DNA wszystkich lu-
dzi nie jest identyczne w 100%. Niewielkie réznice (ok. 0,15%), jakie wystepu-
ja pomiedzy sekwencjami DNA poszczegélnych osobnikéw®, sa wystarczajace

3 T.A. Brown, Genomy, przekl. pod red. P. Weglenskiego, Warszawa 2009.

4 Ibidem.

5 Ibidem.

6 A. Auton et al., A global reference for human genetic variation, “Nature” 2015, vol. 526, s. 68—74.
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do tego, by ocenié stopien pokrewienstwa pomiedzy nimi i poszukaé wspdlne-
go przodka. Przedmiotem badan sa wiec najbardziej zmienne regiony genomu,
czyli takie, ktére wystepuja w populacji ludzkiej w wielu wariantach. Najczes-
ciej sa to powstate na drodze przypadkowych mutacji warianty pojedynczego
nukleotydu, w skrécie SNP (ang. single nucleotide polymorphism)?. Podstawo-
we testy genetyczne, w tym wiele dostepnych komercyjnie, ograniczaja sie zwy-
kle do badania fragmentéw chromosomu Y oraz mtDNA zawierajacych znane
SNP lub STR (ang. short tandem repeats), powtarzajace sie krétkie sekwencje
mikrosatelitarne, ktérych liczba jest cecha osobnicza®. Analiza zestawu mar-
keré6w SNP i STR pozwala na ustalenie tzw. haplogrupy?. Czestotliwo$é wy-
stepowania okreslonych haplogrup, zaréwno Y, jak 1 mtDNA, jest rézna w réz-
nych czeSciach §wiata. Wyznaczajac haplogrupe, mozemy wiec z duzym praw-
dopodobienstwem okresli¢ region, z ktérego pochodza przodkowie badanej oso-
by. Nalezy jednak pamietac, ze obserwujemy tu jedynie fragmentaryczny profil
genetyczny osoby 1 nie zawsze wyniki uzyskane na podstawie analizy mtDNA
oraz chromosomu Y sg jednoznaczne!?. Na szczeécie coraz wieksza dostepno$é
1 malejace koszty nowoczesnych technik analizy DNA, takich jak sekwencjo-
nowanie nowej generacji (NGS, ang. next generation sequencing), sprawiaja, ze
badanie genetyczne moze mie¢ charakter bardziej kompleksowy, a nawet obej-
mowac caty genom. Do najbardziej spektakularnych przyktadéw zastosowania
tego typu badan w praktyce nalezy identyfikacja szczatkow ostatnich przedsta-
wicieli carskiej rodziny Romanowéw!!, angielskiego kréla Ryszarda III'2 oraz
Mikotaja Kopernika!®. Najnowsze prace pokazaly, ze analiza wybranych SNP
moze rowniez prowadzi¢ do uzyskania informacji na temat cech fenotypowych,
takich jak kolor oczu i wloséw oraz ich struktura’®.

7 Ibidem.

8 M.A. Jobling, P. Gill, Encoded evidence: DNA in forensic analysis, “Nature Reviews Genetics”
2004, vol. 10, s. 739-751.

9 J.H. Relethford, Human population genetics, Hoboken 2012.

10 D.A. Badro et al., Y-chromosome and mtDNA genetics reveal significant contrasts in affinities
of modern Middle Eastern populations with European and African populations, “PLoS One” 2013,
8, €54616.

L P. Gill et al., Identification of the remains of the Romanov family by DNA analysis, “Nature
Genetics” 1994, vol. 6, s. 130-135; M.D. Coble et al., Mystery solved: the identification of the two
missing Romanov children using DNA analysis, “PLoS One” 2009, 4, e4838.

12 T K. King et al., Identification of the remains of King Richard III, “Nature Communications”
2014, 5, 5631.

13 W. Bogdanowicz et al., Genetic identification of putative remains of the famous astronomer
Nicolaus Copernicus, “Proceedings of the National Academy of Sciences of the USA” 2009, vol. 106,
s. 12279-12282; A. Soltysiak, T. Koztowski, Komentarz do identyfikacji cranium 13/05 z From-
borka jako kosci Mikotaja Kopernika, ,,Archeologia Polski” 2009, z. 54, s. 281-290.

14 W. Bogdanowicz et al., op. cit.; T.E. King et al., op. cit.; E. Poépiech et al., Evaluation of the
predictive capacity of DNA variants associated with straight hair in Europeans, “Forensic Science
International. Genetics” 2015, vol. 19, s. 280-288; E. Pospiech et al., Further evidence for popula-
tion specific differences in the effect of DNA markers and gender on eye colour prediction in foren-
sics, “International Journal of Legal Medicine” 2016, vol. 130, s. 923-934.
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3. Kopalny DNA

Material genetyczny pozyskiwany ze szczatkow, tzw. kopalny DNA (ang. an-
cient DNA, aDNA), r6zni sie znacznie od DNA izolowanego z komoérek i tkanek
zyjacego cztowieka!®. Wskutek proceséw chemicznych zachodzacych po §émierci
organizmu rozpadaja sie struktury komérkowe, a DNA ulega stopniowej degra-
dacji. Najczeéciej obserwowane zmiany to fragmentacja tancuchéw DNA, utra-
ta niektérych zasad azotowych 1 ich modyfikacje chemiczne. Stopien zaawan-
sowania tych zmian zalezy od czasu, jaki uptynal od $mierci, oraz warunkow
zewnetrznych, takich jak temperatura, wilgotnoéé, pH. Srodowiskiem zapo-
biegajacym rozkladowi materii organicznej jest np. wieczna zmarzlina, bagno
czy jaskinia, w ktérej panuje stata niska temperatura, ale zazwyczaj szczatki
do badan sa wykopane z gleby. Dodatkowym problemem badan nad aDNA jest
obecno$é zanieczyszcezen w postaci DNA mikroorganizméw. Poniewaz sekwen-
cje DNA mikroorganizmow latwo odréznié¢ od sekwencji ludzkiego DNA, mozna
sie ich pozby¢ na etapie analiz. Kiedy jednak zanieczyszczenia stanowia 99%
probki, a czesto tak wladnie bywa, wyniki sekwencjonowania moga, sie okazacé
zupelnie nieprzydatne, gdyz beda one zawieraé jedynie bakteryjny DNA. Ktéry
DNA, jadrowy czy mitochondrialny, jest lepiej zachowany w starych ko§ciach?
Zdania sa podzielone. Jedni twierdza, ze mtDNA!6, inni ze jadrowy!?, jeszcze in-
ni dowodza, ze to zalezy od rodzaju tkanki i warunkéw érodowiska'®. Nie ulega
jednak watpliwosci, ze probki aDNA izolowane ze szczatkéw moga sie bardzo
rézni¢ miedzy sobg zaréwno pod wzgledem ilosci DNA, jego stopnia degradacji
oraz zanieczyszczenia materiatem genetycznym innych organizméw. Nie kaz-
da prébka nadaje sie do analiz, co nie jest przeszkoda w badaniach z zakresu
genetyki populacyjnej. Nawet w badaniach populacji historycznych czasem ist-
nieje mozliwo§¢ wyboru probek. W sytuacji idealnej wybér powinien mieé cha-
rakter losowy, ale na to mozna sobie pozwoli¢, gdy przedmiotem badan sa ge-
nomy wspotczesne. W praktyce, majac do czynienia z aDNA, wybiera sie zwy-
kle te prébki z danego stanowiska archeologicznego, ktére zachowaly sie naj-
lepiej — posiadaja duzo DNA 1 stosunkowo mato zanieczyszczen. W przypadku
badan skoncentrowanych na dynastii wybor jest jednak ograniczony.

4. Procedura pobierania materialu do badan

Aby uniknaé¢ wprowadzenia do probek dodatkowych zanieczyszczen wspot-
czesnym DNA, a zarazem w celu ochrony wlasnej, osoby pobierajace prébki
kostne do badan sa wyposazone w odziez ochronna — jednorazowe kombinezo-

15 B, Willerslev, A. Cooper, Ancient DNA, “Proceedings of the Royal Society B: Biological Sciences”
2005, vol. 272, s. 3—16.

16 C. Schwarz et al., New insights from old bones: DNA preservation and degradation in perma-
frost preserved mammoth remains, “Nucleic Acids Research” 2009, vol. 37, s. 3215-3229.

17 E. Rizzi et al., Ancient DNA studies: new perspectives on old samples, “Genetics Selection Evo-
lution” 2012, vol. 44, s. 21.

18 D. Higgins et al., Differential nuclear and mitochondrial DNA preservation in post-mortem
teeth with implications for forensic and ancient DNA studies, “PLoS One” 2015, 10, e0126935.
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ny z kapturem, maseczki ostaniajace twarz i rekawiczki. Pobrane probki kost-
ne wkladane sa do woreczkéw strunowych opisanych w sposéb umozliwiajacy
ich pdzniejsza identyfikacje. Kazdemu osobnikowi jest nadawany unikalny nu-
mer, zapisywany wraz z miejscem pobrania materiatu i oznaczeniem kosci (np.
numerem zeba). Ze wzgledu na duza trwalo$é 1 gestosé kosci do badan gene-
tycznych najczesciej pobierane sa zeby, jesli to mozliwe — bez widocznych pek-
nie¢ 1 ubytkow. W ostatnich latach pojawily sie wprawdzie doniesienia $wiad-
czace o tym, ze aDNA jest czesto lepiej niz w zebach zachowane w wyrostku
skalistym koéci skroniowej'?, jednakze pobranie tego fragmentu koéci wymaga
zwykle naruszenia struktury czaszki. W przypadku realizowanego przez nas
projektu material kostny pobierany jest przez antropologa, ktéremu towarzy-
sza przedstawiciele innych zespoléw — archeolodzy, historycy 1 biolodzy mole-
kularni. Izolacja aDNA odbywa sie w specjalnie do tego celu przeznaczonym la-
boratorium, gdzie nie prowadzi sie zadnych prac ze wspétezesnym DNA. Labo-
ratorium to jest wyposazone w §luze, system filtréw HEPA 1 lamy UV. Znajdu-
ja sie w nim dwa osobne pomieszczenia, w jednym odbywa sie etap wstepny —
oczyszczanie 1 nawiercanie koéci, w drugim —izolacja aDNA z proszku kostnego
1 przygotowywanie tzw. bibliotek do sekwencjonowania. Osoby pracujace w te-
go rodzaju laboratorium nosza jednorazowa odziez ochronna, podobnie jak pod-
czas pobierania materialu do badan. Podczas pracy z aDNA nalezy przestrze-
gac szeregu standardow, aby mie¢ pewno$é, ze probki, ktére bedziemy analizo-
wad, faktycznie pochodza z koéci sprzed kilkuset czy nawet kilku tysiecy lat20.

5. W poszukiwaniu genetycznych sladow Piastow

Poszukiwania genetycznych §ladéw Piastéw rozpoczeliémy od kwerendy.
Nieocenionym zrédiem informacji byty dla nas opracowania Kazimierza Jasin-
skiego (1920-1997). W rezultacie poszukiwan genealogicznych prowadzonych
przez K. Jasinskiego na przestrzeni 39 lat powstato 6 toméw genealogii Pia-
stéw?!, liczne publikacje?? oraz bogaty material rekopiémienny — kilkadziesiat
tysiecy notatek opatrzonych wypisami ze zrédet archiwalnych, drukowanych
1 z literatury przedmiotu. Zbiory te przechowywane sa obecnie w Bibliotece
Koérnickiej Polskiej Akademii Nauk. Na podstawie tej dokumentacji powstato

19 R. Pinhasi et al., Optimal ancient DNA yields from the inner ear part of the human petrous
bone, “PLoS One” 2015, 10, e0129102.

20 A, Cooper, H.N. Poinar, Ancient DNA: do it right or not at all, “Science” 2000, vol. 289, s. 1139.

21 K. Jasinski, Rodowdd pierwszych Piastéw, Warszawa—Wroctaw 1992; idem, Rodowdd Piastéw
mazowieckich, wyd. M. Gérny, Poznan—Wroctaw 1998; idem, Rodowdd Piastéw matopolskich i ku-
Jjawskich, wyd. M. Gérny, Poznan—Wroctaw 2001; idem, Rodowéd Piastéw $laskich, Krakéw 2007.

22 K. Jasinski, Franciszkanskie pochéwki Piastéw, [w:] Zakony franciszkarskie w Polsce, t. 1:
Franciszkanie w Polsce $redniowiecznej, cz. 2-3: Franciszkanie na ziemiach polskich, red. J. Kto-
czowski, Krakéw 1989, s. 177-194; idem, Dominikariskie pochéwki Piastow, [w:] Studia nad hi-
storiq dominikanéw w Polsce, t. 3: Dominikanie w $rodkowej Europie w XIII-XV wieku. Aktyw-
no$é duszpasterska i kultura intelektualna, Poznan 2002, s. 219-237; A. Barciak, Dorobek nauko-
wy profesora Kazimierza Jasinskiego i perspektywy badar nad sredniowiecznym Slgskiem, [w:] In
memoriam honoremque Casimiri Jasinski, red. J. Wenta, P. Olinskiego, Torun 2010, s. 250-251.
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obszerne zestawienie ponad 560 cztonkéw dynastii Piastow, w tym ponad 340
Piastéw ze zidentyfikowanym miejscem pochéwku. Poniewaz najwiecej udo-
kumentowanych nekropolii piastowskich znajduje sie na Slasku, tam wtaénie
rozpoczeliSmy starania o zgody na pobranie materialu do badan genetycznych.

5.1. Lubiaz

Jako pierwsza pozytywnie odniosta sie do naszej proéby Fundacja Lubigz2?
zajmujaca sie rewitalizacja dawnego opactwa cysterséw, jednego z najwiekszych
zespolow klasztornych w Europie i zarazem najwiekszego opactwa cysterskie-
go na $wiecie. Wedtug naszych informacji na terenie opactwa, w podziemiach
bazyliki Wniebowziecia NMP, pochowano 13 meskich przedstawicieli Piastow
Slaskich: zmartego w 1201 r. ksiecia élaskiego Bolestawa Wysokiego (wnuka
Bolestawa Krzywoustego, syna Wtadystawa IT Wygnanca, siédme pokolenie po
Mieszku I) 1 jego potomkéw — synéw Bolestawa 1 Konrada oraz wnuka Bole-
stawa, potomkéw ksiecia glogowsko-bytomskiego Konrada I — synéw Henryka
III, Konrada II Garbatego 1 Przemka $cinawskiego, wnuka Przemka glogow-
skiego oraz prapraprawnuka Konrada VI Dziekana, a takze potomkéw Hen-
ryka V Grubego — synéw Bolestawa III 1 Wiadystawa, wnuka Ludwika I 1 pra-
wnuka Waclawa. Spodziewaliémy sie takze znalezé groby kobiet — zon, matek,
si0str 1 corek piastowskich, ktérych wedtug sporzadzonego przez nas wykazu
pochowano na terenie klasztoru co najmniej osiem. Do Lubiaza udaliSmy sie
27 pazdziernika 2015 r. Na miejscu zaprowadzono nas do krypty w bazylice,
gdzie znajdowalo sie ok. stu wspélczesnie wykonanych trumien zawierajacych
zmumifikowane zwloki. Niestety, okazalo sie, ze byly to wylacznie mumie za-
konnikéw, na co wskazywaly zachowane elementy odziezy 1 obuwie. W jedy-
nej trumnie stojacej osobno, u szczytu krypty, najprawdopodobniej znajdowa-
ly sie szczatki Michaela Willmanna, niemieckiego malarza barokowego, kto-
ry wieksza czes¢ zycia spedzit w Lubiazu, malujac dla opactwa liczne obrazy
1 freski. Zaden z poch6wkéw nie nosit znamion pochéwku ksiazecego. Wyglada
na to, ze pochéwki te nie zachowaly sie do dnia dzisiejszego na skutek dewa-
stacji w trakcie drugiej wojny $wiatowej lub grabiezy w czasach powojennych.
Jedyne $lady po Piastach, jakie pozostaly w bazylice, to trzy kamienne ptyty
nagrobne w prezbiterium.

5.2. Lubin

Dzieki uprzejmosci Anny Wrzesinskiej, antropologa i1 kierownika Dziatu Na-
uk Przyrodniczych Muzeum Pierwszych Piastéw na Lednicy, udalo nam sie po-
zyskaé do badan koéci nalezace najprawdopodobniej do Wtadystawa III Lasko-
nogiego, zmartego w roku 1231 ksiecia wielkopolskiego 1 krakowskiego, oraz je-
go brata, Bolestawa Mieszkowica, zmartego w roku 1195. Obaj ksiazeta, syno-
wie Mieszka III (siédme pokolenie po Mieszku I), pochowani zostali w koSciele
opactwa benedyktynéw w Lubiniu. Ich potencjalne groby (nr 186/84 1 197/85)

23 http://www.fundacjalubiaz.org.pl (10.10.2016).
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odkryto podczas prac archeologicznych prowadzonych przez Zofie Kurnatow-
ska 1 Michala Kare?*. Lokalizacja grobéw oraz ich wyposazenie sugerowaly, ze
sa, to groby ksiazece?®. Analiza antropologiczna (wiek, pteé¢, deformacja stawu
skokowo-pietowego w przypadku jednego ze szkieletow) wydawata sie to po-
twierdzaé?6. Dane dendrochronologiczne, zgodne z datowaniem historycznym,
rozmijaly sie jednak z wynikami datowania radioweglowego. Materiat kostny
— zaréwno koé¢ paliczka domniemanego Laskonogiego, jak 1 zab domniemane-
go Mieszkowica — byt stabo zachowany, co znalazto odzwierciedlenie w jakosci
preparatéw DNA i1 wynikach wstepnego sekwencjonowania (tabela 1). Préobki
te zawieraly zaledwie 0,026 1 0,038% ludzkiego DNA, nie nadawaly sie wiec
do dalszej analizy.

5.3. Brzeg

Pod koniec 2015 r. uzyskaliSmy pozwolenie z Kurii Metropolitalnej Wroc-
tawskiej na pobranie DNA ze szczatkéw Piastow §laskich pochowanych w ka-
plicy pw. $w. Jadwigi Slaskiej w Brzegu. 23 lutego 2016 r., w porozumieniu
z proboszczem parafii Podwyzszenia Krzyza Swietego w Brzegu oraz dyrekto-
rem brzeskiego Muzeum Piastow Slaskich, na terenie ktorego znajduja sie za-
bytkowe sarkofagi piastowskie, po raz drugi udaliSmy sie na Slask. Planujac
przyjazd, sprawdziliémy, ze zabytkowe sarkofagi z kolekcji muzealnej sa pu-
ste, a szczatkow piastowskich mozemy szukaé jedynie w krypcie pod podloga
kaplicy §w. Jadwigi, pelniacej obecnie role mauzoleum ksiazat $laskich. Po-
niewaz krypte wczeéniej otwierano, wiedzieliémy rowniez, ze byla ona kilka-
krotnie pladrowana, a w chwili obecnej pozostate szczatki Piastéw spoczywaja

24 Opactwo Benedyktynéw w Lubiniu. Pierwsze wieki istnienia. Materialy IV Sesji Lubiniskiej
z okazji 850-lecia konsekracji ottarza NMP, 14-15 paZdziernika 1995 r., red. Z. Kurnatowska, Po-
znan 1996; Z. Kurnatowska, Pochéwki w obrebie Kosciola i Klasztoru oo. Benedyktynéw w Lubi-
niu, [w:] Smieré¢ w dawnej Europie. Zbior studiow, red. M. Derwich, Wroctaw 1997, s. 107-122;
M. Kara, Domniemany grob ksiecia Wtadystawa Laskonogiego w opactwie oo. Benedyktynow w Lu-
biniu k. Kosciana — gltos w dyskusji, [w:] Opactwo Benedyktynéw w Lubiniu...; M. Przybyl, Uwagi
w sprawie domniemanego pochéwku ksiecia wielkopolskiego Wiadystawa Laskonogiego, [w:] Opac-
two Benedyktynow w Lubiniu...; idem, Wladystaw Laskonogi ksiqze wielkopolski 1202-1231, Poz-
nan 1998; M. Zurek, Préba idqntyfikacji grobu w zachodniej czesci kosciota pod wezwaniem Naro-
dzenia NMP w Lubiniu, [w:] Smieré w dawnej Europie...

25 1. Kabacinhska, Kaplica grobowa w kosciele klasztornym oo. Benedyktynéw w Lubiniu, [w:]
Opactwo Benedyktynéw w Lubiniu...; E. Dabrowska, Groby cztonkéw dynastii piastowskiej we
wezesnym Sredniowieczu, ,Roczniki Historyczne” 2004, t. 70; eadem, Miejsce uprzywilejowane gro-
bu w opactwach reguty sw. Benedykta we wczesnym sredniowieczu, [w:] Lapides viventes. Zagi-
niony Krakéw wiekéw s$rednich. Ksiega dedykowana prof. Klementynie Zurowskiej, Krakéw 2006;
D. Matyaszczyk, Szlak Krélewski w Wielkopolsce. Od Mieszka III Starego do Przemysta II, [w:]
Przemystowie wielkopolscy. Od ksiecia dzielnicowego do kréola Polski. Wydawnictwo pokonferen-
cyjne, red. H. K6cka-Krenz, Poznan 2008.

26 A. Wrzesinska, Indywidualne okreélenia wieku i plei, Lubin stan. 1., maszynopis w IAiE PAN,
Poznan 1994; A. Florkowski, Antropologiczne badania szczqtkéw kostnych z grobu 186, [w:] Opa-
ctwo Benedyktynéw w Lubiniu..., s. 89-91; J. Gladykowska-Rzeczycka, A. Wrzesinska, Dwa wy-
Jatkowe pochdéwki w opactwie benedyktyriskim w Lubiniu — piastowskich ksiqzqt?, ,Fontes Archa-
eologici Posnanienses” 2006, vol. 42, s. 227—-243.



Tabela 1. Wstepne wyniki sekwencjonowania nowej generacji prébek aDNA

.. Liczba LICZb:d Liczba Liczba Liczba
5 Miejsce po- . odczytow . . . Procent
1. | Zrddlo . odczytow odczytow | odczytow | odczytow . Procent , | Haplogrupa
ID prébki chodzenia zmap. ludzkiego Pleé
DNA r6bki NGS 4o ludzks zmap. zmap. zmap. DNA mtDNA mtDNA
pro [mln] 0 MAZKIEE0 | 35 mtDNA | do chr. X | dochr. Y
DNA
PCA0163 zab Lubin 9,19 2434 48 54 1 0,026 0,00052 ? ?
PCA0164 | paliczek | Lubin 8,42 3196 7 60 6 0,038 0,00008 ? ?
PCA0214 zab Brzeg 4,45 758 851 708 262 120 1572 17,063 0,01592 | zenska Udal
PCA0215 zab Brzeg 7,40 12 420 20 308 14 0,168 0,00027 ? ?
PCA0028 zab Kowalewko 2,21 2 026 798 1924 88 226 445 93,410 0,00090 | zenska U3ala
PCA0142 zab Niemcza 4,85 491 483 1182 20 601 100 10,129 0,02436 | zenska T2b
PCA0152 zab Markowice 3,25 11 634 735 451 4 0,358 0,00226 ? Uba2blce

Legenda: PCA0163 — domniemany brat Laskonogiego; PCA0164 — domniemany Laskonogi; PCA0214 — prébka oznaczona jako Jan Chrystian brzes-
ki; PCA0215 — probka oznaczona jako Barbara, zona Jerzego 1I; PCA0028 — przykladowa prébka o bardzo wysokiej zawartosci ludzkiego DNA
(> 90%); PCA0142 — przykladowa probka o Sredniej zawartosci ludzkiego DNA (ok. 10%); PCA0152 — przyktadowa prébka o bardzo niskiej zawar-
toéci ludzkiego DNA (< 1%); NGS — sekwencjonowanie nowej generacji (ang. next generation sequencing); zmap. — zmapowanych (pasujacych do);

chr. X — chromosom X; chr. Y — chromosom Y; mtDNA — mitochondrialny DNA.

Zro6dto: opracowanie wlasne.
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w miedzianych, wspélcze$nie wykonanych urnach. Niestety na miejscu przeko-
naliémy sie, ze szkielety nie sa kompletne, a kos$ci poszczegdlnych oséb sa wy-
mieszane. Spoérod oémiu urn tylko dwie zawieraty czaszki, w tym tylko jedna
w catoéci. Z obu tych urn, oznaczonych jako ,Barbara, zona Jerzego II 1527—
1595” oraz ,Jan Christian 1591-1639”, pobrano zeby do badan genetycznych.
Pierwsze wyniki byty obiecujace. Obie probki okazaty sie lepsze od tych uzyska-
nych z Lubinia, cho¢ jedna 1 tak stosunkowo staba (zaledwie 0,168% ludzkiego
DNA). Jednakze druga probka, pochodzaca, jak gtosit napis na urnie, od Jana
Chrystiana, zawierata az 17% ludzkiego DNA. W badaniach aDNA taki wynik
uznaje sie za bardzo dobry. Juz na podstawie wstepnych wynikéw sekwencjo-
nowania mozna byto wyznaczy¢ pte¢ 1 haplogrupe mtDNA badanego osobnika.
W danych z sekwencjonowania nowej generacji ple¢ okresla sie na podstawie
stosunku sekwencji DNA mapujacych sie do chromosomu Y do sumy sekwen-
¢ji DNA mapujacych sie do obu chromosoméw plei, X1 Y. Im wieksza ta licz-
ba, tym wieksze prawdopodobienstwo, ze badany materiat pochodzit od osobni-
ka ptci meskiej. W przypadku omawianej prébki z Brzegu mozna bylo stwier-
dzi¢ bez najmniejsze] watpliwos$ci, ze pochodzi ona od kobiety. Poniewaz zab
pobrano z zuchwy niepotaczonej z czaszka, nie mozna byto ocenié ptci na miej-
scu, w trakcie badania antropologicznego. Z pewnoscia osobnikiem, do ktére-
go nalezal zbadany przez nas zab, nie byt ksiaze brzeski Jan Chrystian. Mogta
to by¢ jednak zona lub cérka ktérego$ z ksiazat élaskich. Analiza jej genomu
mitochondrialnego pozwolila, wprawdzie tylko z 70% pewnoé$cia, okresli¢ ha-
plogrupe mtDNA — U4al. Haplogrupa U4 jest jedng z najstarszych 1 dzi$ sto-
sunkowo rzadkich haplogrup??. Jej powstanie datuje sie na ok. 25 tys. lat te-
mu. W populacjach towcoéw-zbieraczy sprzed 7-8 tys. lat liczba osobnikéw po-
siadajacych te haplogrupe mtDNA siegata 45%, jednakze ta liczba gwaltownie
spadta po tzw. rewolucji neolitycznej, kiedy Europe, takze pod wzgledem ge-
netycznym, zdominowali neolityczni rolnicy?8. Wéréd przebadanych przez nas
osobnikéw zamieszkujacych Polske w okresie wplywéw rzymskich (lata 100—
300) haplogrupe U4 posiadato niecale 2% (dane w trakcie publikowania), a we
wspotczesnej Europie czesto$é wystepowania tej haplogrupy waha sie w gra-
nicach 2—6% (w Polsce ok. 5%). NajczeSciej spotykamy ja w krajach baltyckich,
stowianskich 1 w rejonie Kaukazu. Co ciekawe, pokrewna haplogrupe mtDNA,
U5b*, posiadali niektérzy historyczni wladey Niemiec, Austrii, Bawarii 1 Bo-
hemii (XIII-XV w.), w tym Habsburgowie, podczas gdy w innych rodach eu-
ropejskich pojawiala sie sporadycznie??. Trudno jednak na podstawie jednego
wyniku, w dodatku pochodzacego od niezidentyfikowanego osobnika plci zen-
skiej, wnioskowacé na temat pochodzenia rodu. Do tego celu konieczne jest ze-
branie wiekszej liczby probek DNA od przedstawicieli dynastii Piastéw, w tym
przede wszystkim z linii meskie;.

27 www.eupedia.com (11.10.2016).

28 B. Bramanti et al., Genetic discontinuity between local hunter-gatherers and central Europe’s
first farmers, “Science” 2009, vol. 326, s. 137—140.

29 www.eupedia.com (11.10.2016).
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5.4. Warszawa

W czerwcu 2016 r. otrzymaliSmy pozwolenie z Kurii Metropolitalnej w War-
szawie na pobranie probek doczesnych szczatkéw Piastow mazowieckich spoczy-
wajacych w krypcie bazyliki archikatedralnej pw. §w. Jana Chrzciciela w War-
szawie. Do stolicy przybyliSmy 7 wrzeénia 2016 r., po uprzednim ustaleniu ter-
minu z ksiedzem proboszczem Bogdanem Bartotdem oraz Stotecznym Konser-
watorem Zabytkéw, ktory nadzorowal otwieranie sarkofagu i trumien. W nie-
dawno wyremontowanej krypcie katedralnej, stanowiacej obecnie obiekt muze-
alny, zgodnie z opisami znajdowaty sie cztery trumny piastowskich ksiazat ma-
zowieckich: Janusza I Starszego (zm. w 1429 r., 12 pokolen po Mieszku I), jego
wnuka 1 bezpoéredniego nastepcy Bolestawa IV Warszawskiego (zm. w 1454 r.)
oraz dwoéch ostatnich potomkéw linii mazowieckiej (16 pokolen po Mieszku I)
—braci Stanislawa (zm. w 1524 r. ) 1 Janusza III (zm. w 1526 r.). W trakcie ba-
dan antropologicznych prowadzonych w krypcie okazalo sie, ze w jednej trum-
nie znajdowaly sie dwa szkielety. Materiatl do badan genetycznych pobrano
wiec od wszystkich pieciu osobnikéw. Aktualnie trwajgq prace zwiazane z sek-
wencjonowaniem prébek DNA. Mimo iz koéci zachowane byly w dobrym sta-
nie, nauczeni wczesniejszym doswiadczeniem mamy Swiadomo$é, ze dopiero
analiza wynikéw sekwencjonowania przesadzi o ostatecznym sukcesie. Istnie-
je szansa, ze majac do dyspozycji pie¢ szkieletéw meskich, uda sie co najmnie;j
potwierdzi¢ ich wzajemne pokrewienstwo. Badajac prébki kolejnych przedsta-
wicieli dynastii, bedziemy mogli poréwnywac ich genomy z tymi, ktore uzyska-
my w wyniku sekwencjonowania DNA Piastéw mazowieckich.

6. Perspektywy

Poniewaz istnieje jeszcze wiele piastowskich nekropolii w Polsce, sa tak-
ze znane pojedyncze zagraniczne pochoéwki Piastéw, nie zaprzestajemy staran
o kolejne zezwolenia na pobranie materiatu do badan genetycznych. Fundu-
sze na ten cel zostaly zabezpieczone w ramach duzego miedzydziedzinowego
projektu pt. ,Dynastia 1 spoleczenstwo panstwa Piastow w $wietle zintegrowa-
nych badan historycznych, antropologicznych i genomicznych” finansowanego
przez Narodowe Centrum Nauki. Uzyskaliémy juz zgody na pobranie materia-
16w kostnych znajdujacych sie w Opolu — szczatkéw wielce zastuzonego dla Sla-
ska, zmartego bezpotomnie ksiecia Jana Dobrego, spoczywajacych w kolegia-
cie §w. Krzyza, oraz szczatkéw kilkunastu innych przedstawicieli linii ksiazat
opolskich pochowanych na terenie klasztoru franciszkanéw, w krypcie w pod-
ziemiu kaplicy §éw. Anny. Udzielono nam takze pozwolenia na pobranie prébek
kostnych w katedrze we Wroctawiu, gdzie spoczywa zmarty w 1201 r. syn ksie-
cia Bolestawa I Wysokiego Jarostaw, pelniacy funkcje biskupa wroctawskiego.
Na liscie kolejnych piastowskich nekropolii, z ktérych materiat chcielibySmy
pozyskac, znajduja sie: Krzeszow, Kozuchow, Plock, Legnica, Poznan 1 Krakéw.

Wierzymy, ze wbhrew wszelkim trudnoSciom uda nam sie zebraé¢ dane wy-
starczajace do tego, by méc ponownie zabrac¢ gltos w dyskusji nad pochodzeniem
tej najwiekszej z polskich dynastii krélewskich.
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7. Zdjecia z badan

Fot. 1. W krypcie w podziemiach bazyliki Wniebowziecia NMP na terenie opactwa cysterséw
w Lubiazu (fot. A. Rézanski)

Fot. 2. Pobieranie préobek kostnych (zebow) w krypcie kaplicy $w. Jadwigi w Brzegu: z czaszki
spoczywajacej w urnie zawierajacej szczatki Barbary z rodu Hohenzollern (1527-1595), zony
Jerzego II (fot. A. Debski)



74 Luiza Handschuh i inni

Fot. 2 cd. Pobieranie préobek kostnych (zebéw) w krypcie kaplicy §w. Jadwigi w Brzegu: z zuchwy
znajdujacej sie w urnie opisanej jako ,Jan Christian 1591-1639” (fot. A. Debski)

\ A B
\

N

Fot 3. Praca antropologéw w krypcie bazyliki archikatedralnej §w. Jana Chrzciciela w Warszawie
(fot. A. Philips)
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IN SEARCH OF THE PIASTS

Abstract: The origin of the Piast dynasty is a matter of lively discussions and disputes. At least
a few controversial hypotheses exist, but their credibility is difficult to assess due to the scarci-
ty of written as well as material sources, especially from the time of Polish state formation. Life
sciences, however, can support history and archeology. Application of genetic tests, used earlier
mainly in forensic laboratories, enabled identification of the remains of King Richard III, the Ro-
manov dynasty members and Nicolaus Copernicus. Contemporary DNA studies, based on next
generation DNA sequencing, outreach the narrow area of known markers such as mitochondrial
DNA (mtDNA) and selected regions of Y chromosome. Although ancient DNA (aDNA), extracted
from remains, is usually highly degraded and contaminated with genetic material of microorgan-
isms, there are methods which allow for the analysis of such material and retrieval of informa-
tion about origin, kinship and some phenotypic features of an individual. Genetic studies of the
Piast dynasty, a subject of our research project, have to deal with numerous difficulties. In or-
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der to gain access to bone samples, we need to meet a number of formal requirements. Moreover,
despite the existence of available abundant documentation on the Piast burials, the actual situ-
ation is not always consistent with the written sources. Our first experiences show how difficult
it is to localize the remains, identify them and extract DNA of sufficient quality.

Key words: THE PIASTS, GENETIC TESTS, DNA SEQUENCING, ANCIENT DNA (ADNA),
MITOCHONDRIAL DNA (MTDNA), Y CHROMOSOME



